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Introduccién

El afiublo bacterial de la yuca (Manihot
esculenta Crantz), cuyo agente causal es
Xanthomonas axonopodis pv. manihotis,
se ha convertido en una de las enfermeda-
des mas limitantes en regiones producto-
ras de yuca de Africa y de Sudamérica,
causando pérdidas hasta del 100%. La
enfermedad se caracteriza por manchas y
affublos foliares, exudaciéon gomosa, mar-
chitez, muerte descendente y necrosa-
miento del sistema vascular (Lozano y
Booth, 1982). En Colombia se ha obser-
vado desde 1974 (Lozano y Sequeira,
1974), pero con mayor incidencia y seve-
ridad desde 1992, en la regién de los Lla-
nos Orientales, donde es endémica (Labe-
ry y Lozano, 1992). En la Costa Atlanti-
ca, se ha movilizado material de siembra
de plantaciones afectadas hacia zonas
libres de la enfermedad, ocasionando una
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amplia diseminacion de la enfermedad en
varios departamentos, constituyéndose en
el principal limitante de la produccion de
yuca (Laberry y Lozano, 1992). Se ha
reportado una gran variacién genética de
Xanthomonas axonopodis pv. manihotis,
con amplia diversidad de haplotipos (Res-
trepo et al, 1997).

Lozano y Laberry (1982), probaron 1800
cultivares de yuca de la coleccién de ger-
moplasma del CIAT en campo y en inver-
nadero, por resistencia al afiublo bacterial,
encontrandose 15 genotipos resistentes en
invernadero que también lo fueron en
campo.

Teniendo en cuenta que uno de los
componentes basicos en el manejo integra-
do de la enfermedad es el uso de varieda-
des resistentes, se evalu6 en invernadero la
resistencia de 124 genotipos de yuca a 12
haplotipos de X. axonopodis pv. manihotis,
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determinados mediante la técnica RFLP
(Polimorfismo en la Longitud de los Frag-
mentos de Restriccién), (Restrepo et al,
1997) y se estudié la virulencia de éstos.
Los objetivos de la investigacién fueron:
Analizar la resistencia de los clones, anali-
zar la virulencia de las cepas, estudiar ia
interaccion patogeno-hospedero y estudiar
el avance de la enfermedad.

Materiales y métodos.

Se inocularon plantas de 30 dias, mediante
inyeccion en el tallo entre la primera y
segunda hoja expandidas, con una concen-
tracién bacterial de 1x10° ufc/ml. Las
plantas inoculadas se incubaron durante
cinco dias, con una humedad de 90% y
temperatura de 25 a 30° C. Los genotipos
se evaluaron a los 10, 15 y 20 dias después
de inoculados.

Tabla 1. Haplotipos de Xanthomonas axonopodis pv. manihotis inoculados .en 124 genotipos de yuca

Cepas Haplotipo Localidad Genotipo hospedero

Villavicencio 2 C2 Villavicencio (Meta, Colombia) nd ®

Villavicencio 132 C4 Villavicencio (Meta, Colombia) MBRA 132

Villavicencio 372 Cl4 Villavicencio (Meta, Colombia) nd

Sto. Tomas 1A C18 SantoTomas(Atlintico, Colombia) nd

Sto. Tomas 1B nd * SantoTomés(Atlantico, Colombia) nd

Cio 10 B4 Brasilia (Brasil) nd

Cio 261 Vi Monagas (Venezuela) Paigua Negra

Cio 277 V2 Monagas (Venezuela) Tres brincos

Cio 285 V3 Monagas (Venezuela) Paigua Negra

Cio 421 C13 Mondomo (Cauca, Colombia) Algodona

Cio 616 C4 Puerto Lopez (Meta, Colombia) CM 2177-2

Cio 763 . C38 Mitd (Vaupés, Colombia) Amarilla

* No determinado.

lencia superior al 80%, determinado con  invernadero. Sin embargo, a menudo las

Resultados y discusién. base en el porcentaje de genotipos suscep-  correlaciones son bajas debido a los cam-

El genotipo SM593-5 mostré resistencia
alta a las cepas cio 285 y Santo Tomids 1A,
mientras que SM7666-31 fue. altamente
resistente a las cepas cio 261 y Santo To-
mas 1A. Los genotipos CM6855-3,
MBRA699, MBRA902, MCOL2216,
MNGA2, MVEN77 y SM1694-2 fueron
resistentes a una cepa, pero no a la misma.
Otros nueve genotipos mostraron reaccion
intermedia a mas del 60% de las cepas. Las
cepas Cio 10, Cio 277, Cio 285, Cio 616,
Cio 763 y Santo Tomds 1B, tuvieron viru-

tibles a ‘determinada cepa. Se observd
interaccién significativa genotipo x cepa
(Tabla 2).

Al igual que ocurre en el campo, es
muy raro encontrar genotipos con resisten-
cia alta a la bacteria y en cambio es comtin
la resistencia intermedia. Algunos de los
genotipos evaluados en invernadero, tam-

‘bién han sido evaluados bajo presién natu-

ral de inéculo en el campo, en afios ante-
riores, observandose correlaciones de 0,54
a 0,77 entre la resistencia en campo e

57

bios ‘en las frecuencias de cada haplotipo
presente en el campo, por lo que se debe
monitorear el campo al menos una vez
durante el ciclo de cuitivo y obtener cepas
para inocular en el invernadero.

El avance de la enfermedad en genoti-
pos resistentes es lento, intermedios y
susceptibles, mientras que en los suscepti-
bles es rapido y muestran alto grado de
enfermedad pocos dias después de la ino-
culacion ( Figura 1).
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Tabla 2. Reaccioén de algunos genotipos de yuca a 12 haplotipos de Xanthomonas axonapodis pv. manihotis. (Resistente: R, Intermedio:

I, Susceptible: S)
[Genotipo | Campo® Cepa’
V | C | Cio | Cio | Cio | Cio {Ciod| S. Tomas | S. Tomds | Vill | Vill] Vill [Cio6]Cio7] R | 1 S
10 261 [277(285] 21 1A 1B 2 11321 372 116 | 63
CG 107-35 rjrysjrfr] s I I s 1 7 3
fcM342-170 [ S [sTs[s|s|[s|s S S Ss|[s{| s 10
iCM 523-7 R{T|J1]1[s|[s]s 1 I s I 6 4
ICM 1491-5 RlI|1|s]1I1]sSs S I S| 1 6 4
CM 2177-2 S{s|s|[s|[s]s S S S|is| s 10
fcm2772-3 1 S|s|s|I1]s S S S{s]| s 1 9
fcm 3306-9 | s S{s|sS]s]s I S s|{s| s 1 9
fcM3sss-6 | sT1[sTT[1]1][s I I S{1] 1 7 3
fcMe438-14 [R[RT T TS| T1[s S S 11| s |1]1 7 5
fcM 6740-7 s{Ir|{rfrfjrJs I S 1]s] s |s]|s 6 6
ICM6855-3 | R N EERERE R I s|s| 1 1 5 4
CM 6858-3 Ij1{1r|s|s|I I S T8 s |]s]|1 6 6
HMC- 1 IJ1]|s]s]|s|s]s S S s|s] s 10
MBRA 12 sis|s]s]|s|s|s S S Ss|s]| s 10 Fig
IMBRA237 [ 1 [STSs[1[s|s]s I S S|s| s |s]|s 2 10
[MBRA 404 si{slr]r]i1]s I S 1|1 s |1]S 7 5
{MBRA 489 Tl 1 {s|[s]|1 I I s{r]rjJr1rjs 8 4 Co
MBRA 532 S|r]1}]s]s I S I |1 S |S]S 5 7 El
MBRAS34 [R|[I[S|{T1[T1T]sT]Ss S S Il 1] s |s]1 5 7 tole
MBRAG699 [ SR T[T |S|R|S 1 i 1{s] 1 [s{s|1] s 5 E‘;ss
MBRABSS [ S [R]{ T[T 17171 I I |J1]s] s ’ 8 2 mo:
IMBRA902 |R[{S|S|IT]T1[|STSs R I sli1] s 1] 4 5 pos,
MCOL 22 s|{s{s}|s]|s]s S S s{s] s 10 g::
fMCOL1505 | S [S| S| s[s]|s|s S S S{s| s |s]|s 12 resi
MCOL 1684 R|{S|s|s]1]s S S s|Is| 1 2 8 Los
MCOL2066 | I {[S|S|S|S[S]S S S S|s]| s 10 Ton
MCOL 2216 | S SIRIT]|S]S I S S|[s| s |J1]s|1] 3 8 tuvt
MCR 45 NEEERERE I I I}s| 1 [Ss]s 8 4
MNGA 2 Ifsfr|is]s|s R I 1] 1 I 1 5 4
MVEN 77 I{s]1]1]s]s S S I [R] I 1] 4 5
SG 104-284 RlIT]1]|T1]STs I 3 1{1] 1 7 3
SM 593-5 RIS[S{IT]|S|[RT]S R I I]s|] s |s]s]27]73 7
SM 643-17 S|s|s|s|[s]|s S S s|s| s |s|s 12
SM 1483-1 I{sjirf|s]sjr| 1 S sIs| s |1]Ss 4 8
SM 1694-2 RIITJR[S|[S]I S S s|s| s |s|s]1] 2 Intr
SM 7666-31 SRS 3 R v 8 s s|sf2]1 7 ﬁ: ;
Agresividad® 82.1154.5182.9/82.0[78.9] 603 83.7 |79.0|78.5] 79.3 [88.1]86.8 dore
(%) pae
Correlacién 0.77{0.54] -0.29 bene
* Observaclon de campo en diferentes ciclos entre 1980 y 1997 en las localidades de La Libertad, Villavicencio (V) y Carimagua, Meta E:;t:
(C) Cepas: Cio 10 (Brasil) Cio 261 (Venezuela) Cio 277 (Venezuela), Cio 285 (Venezuela), Cio 421 (Cauca), Santo Tomis 1A form
(Atléntlco), Santo Tomds 1B (Atlintico), V 2. (Meta), V 132 (Meta), V 372 (Meta), Cio 616 (Meta), Cio 763 (Vaupés).  Porcentaje de infes
genotipos susceptibles a cada cepa. de lo
Fusa
cual |
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Figura 1 . Curvas de avance de la enfermedad en genotipos resistente (SM 1694-2),

inoculados con la cepa Cio261

Conclusiones.

El genotipo MBRA 886 tuvo un 80% de
tolerancia a los haplotipos de Xanthomo-
nas axonopodis pv manihotis.

Los genotipos SM 593-5 y SM 7666-31
mostraron alta resistencia a dos haploti-
pos, a pesar de ser susceptibles a la mayo-
ria de ellos.

Se observo correlacion de 0.54 a 0.77 entre
resistencia en campo e invernadero.

Los haplotipos Cio 616, Cio 763, Santo
Tomas 1B, Cio 277, Cio 10 y Cio 285,
tuvieron virulencia superior al 80%.

Dias después de inoculacion
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PATOGENOS ASOCIADOS A LA SEMILLA DE MARACUYA
Passiflora edulis var. flavicarpa EN EL NORTE DEL VALLE.

'Millerlay Diaz Antia, 'Nelson Bravo Otero y “Celina Torres

Introduccién

La semilla botanica es el principal medio
de propagacion empleado por los cultiva-
dores de maracuya P. edulis var. flavicar-
pa en el norte del Valle. En esta zona el
beneficio se realiza de manera artesanal.
En estudios preliminares se encontrd, que
materiales de siembra obtenidos de esta
forma y sin proteccion quimica estaban
infestados con microorganismos fungosos
de los géneros Alternaria, Cladosporium,
Fusarium, Phytophthora y Rhizoctonia, lo
cual puede ser consecuencia del proceso y

'Universidad Nacional, Sede Palmira. A.A. 237.

*Universidad del Valle.

las condiciones sanitarias en que se realiza
el beneficio, que convierte ésta en practica
poco confiable desde el punto de vista
fitosanitario por cuanto la semilla puede
ser un medio de diseminacién de enferme-
dades.

Con el proposito de establecer cuéles
enfermedades pueden ser transmitidas o
tienen su origen en la semilla, se realizo el
presente estudio mediante el cual se traté
de caracterizar el origen (lugar y forma de
beneficio) de las semillas y los canales de
distribucién de las mismas, determinar el
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grado de relacion y los niveles de transmi-
sion de patégenos fungosos a través de
semillas obtenidas en los sitios de produc-
cién, y establecer la relacion entre los
organismos asociados con las semillas
estudiadas y las enfermedades observadas
en campos comerciales establecidos con
semillas de igual procedencia.

Metodologia

En el laboratorio de Fitopatologia de la

Universidad Nacional Sede Palmira se

evalud la calidad sanitaria-de semillas de
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