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Introduccion N

La yuca, Manihot esculenta Crantz,
es la base alimentaria para mas de
mil millones de personas en el
mundo. Una de las mayores
limitantes en la produccion del
cultivo es la bacteriosis vascular
causada por Xanthomonas
axonopodis pv manihotis (Xam).

Cinética del perfil de
expresion génica (12h, 24h,
48h post inoculacion, 7, 15

dias post inoculacién)

Xy

MBRAG85 (R) inoculada
con Xam Cl0151

Mediante microarreglos conteniendo
5700 ESTs de yuca fue posible
identificar 122 genes inducidos en
respuesta a Xam, dentro de los cuales los
mas sobreexpresados fueron los genes
Hevamina (Hev), Quitinasa (Ch) y
Sulfito reductasa (SiR) (Lopez et al,
2005).

Caracterizar redes de interacciones entre las proteinas Hevamina, Quitinasa, Sulfito Reductasa y el
proteoma de yuca, utilizando la técnica de doble hibrido en levaduras

Metodologia y Resultados Screening Interactores confirmados
por secuencia

Los genes Hev, Ch y SiR fueron
amplificados a partir de las variedades de

yuca SG 107-35 y MBra685, se clonaron en Mo o~ SR Proteina abundante en la
.. - ( clones evaluados embriogénesis tardia (LEA)

vectores de expresion para doble hibrido y = 107 colonias

fueron transformados a Saccharomyces positivas Preniltransferasa/Escualeno

cerevisiae, para producir proteinas carnada. oxidasa

Con el fin de generar proteinas presa, se 9)®)

realizo la transformacion de la libreria de ) Y I donge':exv:ﬁ; dos Nitrito/Sulfito reductasa (SiR)

ADNC de plantas in vitro de la variedad SG 05¢ 500 colonias

107-35 de yuca, previamente inoculadas con [esties

la cepa C10151 (Gonzalez & Lépez, 2008).

Se llevaron a cabo los matings respectivos Libreria cDNA e

para cada proteina y se obtuvieron los Cepa: AH109 sikR () evaluados Factor de transcripcion tipo

posibles interactores. Para su confirmacion, Vector: pLAW11 3pf)‘::§:'af HSF (HSFT)

se realiz6 un mating 1:1 y la secuenciacion Cepa: Y187

del fragmento ADNc que codifica para las Vector pLAW10

proteinas presa. Conclusiones

Este trabajo se constituye en un primer paso al
conocimiento de las vias de sefializacion inducidas por
el ataque de Xam en variedades resistentes de yuca.

El descubrimiento de éstos interactores y las funciones
en las que se encuentran involucrados, establecen un
punto de partida para posteriores analisis que permitan

Nitrito/Sulfito reductase plantear un modelo de las redes de interacciones
fﬁ;ﬂ”’i‘i’:ﬁ;&e}z" presentes en la inmunidad de yuca. Esto con el fin
olucrada en cambios |  Ultimo de utilizar este conocimiento en la aplicacion de

LEA Pxe;ﬂ!;ae ;ﬁg;;ig;sia estrategias moIepuIares para la geqergcién de plantas de
i yuca resistentes a la bacteriosis vascular.
P;:z;:zs abidtico e . SFT

Froteing R inhibicion de Proteina HSF-type DNA-binding, Agradecimientos

d;:g::gg ::e crecimiento activador transcripcional de genes de ) .
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